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INTRODUCCION

Las espigas de maiz (Zea mays L.) se ven afectadas por
diversos patdgenos que impactan negativamente sobre el
rendimiento y la calidad de los granos, planteando un riesgo
para la seguridad y soberania alimentaria. Entre los patdogenos
mas importantes, se destacan Fusarium verticillioides
(necrotrofo), F. graminearum (hemibiotrofo) y Ustilago maydis
(bidtrofo).

OBJETIVO

Identificar los genes y las vias metabdlicas comunes implicados
en las respuestas de resistencia o susceptibilidad de lineas de
maiz frente a Fusarium verticillioides, Fusarium graminearum y
Ustilago maydis a partir del analisis integral y comparativo de
datos transcriptdmicos disponibles en bases de datos publicas.

RESULTADOS

¢ L0os genotipos resistentes mostraron una sobreexpresion de
1539 genes en comun en respuesta a los tres patdgenos,
mientras que los genotipos susceptibles sobreexpresaron 1356
genes en comun (Figura 1).

 La via de fenilpropanoides (Figura 2) se encontro
principalmente asociada a los genes sobreexpresados en los
genotipos resistentes, presentando una mayor cantidad de
genes involucrados en esta via.

* La via de fotosintesis (Figura 3) se encontrdé fuertemente
asocilada a los genes sobreexpresados en los genotipos
susceptibles.

A B

B73
Susceptible
para

Fusarium !
verticillioides

C0441
Resistente para [
Fusarium [

verticillioides

Resistente para

Ustilago
maydis

Susceptible para
Ustilago maydis

Figura 1. Diagrama de Venn de los genes diferencialmente sobreexpresados en
comun para los genotipos resistentes (A) y genotipos susceptibles (B) en
respuesta a Fusarium verticillioides, F. graminearum y Ustilago maydis.

CONCLUSIONES

En etapas tempranas de la infeccion, entre 48 y 72 horas
despues de Ila Inoculacion, la via de biosintesis de
fenilpropanoides tendria un rol fundamental en los
mecanismos de defensa que confieren resistencia a los
patogenos evaluados. En cambio, la via metabdlica de la
fotosintesis estaria Involucrada en los mecanismos que
confieren susceptibilidad a dichos patdgenos.

Estos resultados contribuyen a una mayor comprension de la
arquitectura genetica gue controla la resistencia a multiples
enfermedades, siendo sumamente Importantes para el
desarrollo de germoplasma resistente.

El presente analisis forma parte de la tesis de Maestria en Bioinformatica y Biologia de Sistemas de Andrea Pefnas
Ballesteros.
Este trabajo esta financiado por INTA 2019-PE-E6-1114-001 y INTA 2019-PE-E6-1128-001

MATERIALES Y METODOS

Busqueda de estudios transcriptémicos y extraccion de datos de RNA-seq
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Figura 2. Via de biosintesis de fenilpropanoides. En rojo, se observan los genes
sobreexpresados en genotipos resistentes, mientras que los genes
sobreexpresados en genotipos susceptibles se observan en verde.
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Figura 3. Via metabolica de la fotosintesis. En verde, se observan los genes
sobreexpresados en plantas susceptibles.
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